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POUDARKI:

* |Izbira ekstrakcijskega kita in para primerjev pomembno vpliva na koli¢ino pomnozene eDNA

« Pomnozevanje nekaterih regij DNK ni bilo uspesno; velik delez netaréne identifikacije amplikonov regije COI

« eDNA nevretencarjev v vzorcih podzemnih vod je v primerjavi s padavinsko in talno vodo razkrila najnizjo vrstno

pestrost

» Ob uporabi razli¢nih referenénih podatkovnih baz za identifikacijo OTU smo dobili primerljive rezultate o biodiverziteti,

a razli¢ne relativne deleze prisotnih taksonov v vzorcih

POSTER:

Biotska raznovrstnost je pomembno vpliva na delovanje
in sposobnost prilagajanja talnih ekosistemov na okoljske
spremembe. Drzavne raziskovalne ustanove monitoring
kemijskih, fizikalnih in bioloskih lastnosti tal z razli¢nimi
rabami (gozdovi, obdelovalna tla, trajni nasadi, pa3niki,
travniki) izvajajo Ze vrsto let, v zadnjem €asu, pa se v
sklopu projektov, pod okriliem Evropske strategije za tla
do leta 2030 (EU Soil Strategy for 2030), vse pogosteje
vkljucuje tudi zajemanje podatkov o biotski raznovrstnosti.
Okoljska DNK (eDNA) predstavlja celoten nabor DNK v
posameznem okolju, vkljuéno z izvenceli¢nimi ostanki
genetskega materiala, ki so v tleh lahko adsorbirani na
mineralnih ali organskih delcih in raztoplieni v vodi, s
katero potujejo po vertikalnem profilu tal. Uporaba metod
metabarkodiranja eDNA lahko izboljsa spremljanje vrstne
pestrosti v tleh, predvsem pestrosti mezo- in makrofavne,

katerih osebki se pogosto pojavljajo v manjsih gostotah
in so bolj mobilni. V sklopu projekta »lzcedne talne vode
kot potencialni vir informacij o biotski raznovrstnosti tal
(J4-3098)« smo testirali razlicne kite za ekstrakcijo eDNA
(Quiagen, NucleoSpin, Promega, Centrikon) ter izmerili
koli¢ine pomnozene eDNA v padavinski in talni vodi z
uporabo parov primerjev: 1391f/eukBr, 341F/805r in BG3/
BR2. Z uporabo diverzitetnih indeksov smo ocenili vrstno
pestrost nevretencarjev, zajeto iz razli¢nih vodnih vzorcih
(padavinske vode, talna voda vzoréena z lizometrom in
podzemne vode).
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