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Programski jeziki

https://github.com/drebee/programming_languages_word_clou
d

• Sintaksa (slovnica): pravila, kako se piše kodo

• Semantika

• statična: preverjanje, ali je program smiseln 

(npr preverjanje deklaracije spremenljivk)

• dinamična: kako se program izvede

• denotacijska: matematični pomen programa



Razvojno okolje (IDE)

• Integrirano razvojno okolje (Integrated Development Environment, IDE) je 

računalniška aplikacija, ki zagotavlja množico orodij za razvoj programov

• Vsebuje urejevalnik izvorne kode (source-code editor), prevajalnik (compiler), 

povezovalnik (linker), razhroščevalnik (debugger) in razna orodja za preverjanje in 

izboljšave delovanja programa

+NppExec plugin

RKward



R in Python

DOI:10.3390/life12050648 https://ouyanglab.com/covid19dataviz/



R in Python

https://www.geeksforgeeks.org/r-vs-python/
https://tensorflow.rstudio.com/install/
https://www.r-bloggers.com/2022/03/how-to-use-r-and-python-together-try-these-2-packages/

Osnove analitično programiranje, ki vključuje 
statistično računanje in grafiko

vsestranski računalniški jezik za analizo 
podatkov

Primarni uporabniki znanstveniki in raziskovalci programerji in razvijalci

Uporabnost različni paketi in funkcije za statistično analizo 
in predstavitev podatkov

obsežne naloge obdelave podatkov, izdelava 
aplikacij grafičnega vmesnika in spletnih 
aplikacij

Področja uporabe podatkovna znanost podatkovna znanost

Knjižnice in paketi ggplot2, caret, randomForest, xgboost, data 
table, keras, shiny

Numpy, SciPy, Scikit-learn, Pandas, PyTorch, 
Tensorflow, Keras, PyQt5

Krivulja učenja sigmoidna linearna

Upravljanje z različicami renv, rig pyenv, venv

Navzkrižna povezava reticulate rpy2

https://rstudio.github.io/reticulate/
https://rpy2.github.io/doc/latest/html/introduction.html

https://rstudio.github.io/renv/index.html
https://github.com/pyenv/pyenv
https://docs.python.org/3/library/venv.html
https://occasionaldivergences.com/posts/rep-env/



Markdown

• Opisni jezik (lightweight Markup Language) za ustvarjanje oblikovanega besedila 

• Neodvisen od strojne in sistemske programske opreme (podobno kot HTML 

Hypertext Markup Language za prikazovanje informacij v spletnem brskalniku)

• Zagotavlja način ustvarjanja enostavno berljive datoteke navadnega besedila, ki 

lahko vsebuje oblikovano besedilo, slike, naslove in povezave do drugih 

dokumentov

• Pogosto uporablja za bloge, v sodelovalni programski opremi (collaborative 

software), na straneh z dokumentacijo, in v t.i. datotekah ‘Readme’



R Markdown

• Različica Markdown-a

• Uporablja se za združevanje R kode, rezultatov analize podatkov, grafov, tabel in 

komentarjev v ponovljiv dokument kot so poročilo, publikacija, spletna stran



Markdown in README.md

HTML
prosto besedilo

Markdown blok kode

Markdown podnaslov



Rstudio

• Integrirano razvojno okolje (IDE) za programski jezik R

• Na voljo je v dveh oblikah: 

• RStudio Desktop - namizna aplikacija

• RStudio Server - na oddaljenem strežniku, omogoča dostop do RStudia s 

spletnim brskalnikom



knitr

• Programski mehanizem (software engine) za dinamično generiranje poročil z R

• R paket, ki omogoča integracijo kode R v dokumente LaTeX, HTML, Markdown, …

• Omogoča ponovljive raziskave





chunk - kos kode
podnaslov

chunk - kos kode

podnaslov

chunk - kos kode

slika- rezultat kode

…



Visual Studio Code

• Integrirano razvojno okolje (IDE), ki ga je Microsoft razvil za operacijske sisteme Windows, 

Linux, macOS in spletne brskalnike

• Funkcije vključujejo podporo za razhroščevanje (debugging), poudarjanje sintakse (syntax 

highlighting), inteligentno dokončanje kode (autocompletion), vgrajen nadzor različic z Git-

om, in več

• Vključuje osnovno podporo za najpogostejše programske jezike, kot so C, C#, C++, Java, 

JavaScript, Node.js, Python, Rust, Julia, itn

• Podporo za dodatne jezike je mogoče zagotoviti s prosto dostopnimi razširitvami na VS Code 

Marketplace

https://code.visualstudio.com/



Project Jupyter

• Projekt za razvoj odprtokodne programske opreme (open-source software), odprtih 

standardov (open standards) in storitev za interaktivno programiranje (interactive 

computing) v več programskih jezikih

• Ime projekta se nanaša na tri osnovne programske jezike, ki jih podpira: 

Julia, 

Python in 

R



Jupyter Notebook

• Lahko se nanaša na dva različna koncepta:

• Uporabniško aplikacijo za urejanje kode in besedila 

• Datotečni format 

• Datoteka JSON, ki sledi shemi različice in se običajno konča s končnico ".ipynb"

• Vsebuje 

• Metapodatke - podatkovni slovar definicij za nastavitev in prikaz

• Format - številka različice programske opreme

• Seznam celic - različne vrste celic za Markdown (prikaz), kodo (za izvajanje) in 

rezultat kode
https://code.visualstudio.com/docs/datascience/jupyter-notebooks?utm_cta=website-marketing-analytics-feature
https://code.visualstudio.com/docs/languages/r
https://github.com/IRkernel/IRkernel
https://towardsdatascience.com/how-to-integrate-python-and-r-in-visual-studio-code-496a47c90422



Markdown

koda

rezultat

interaktivno 
programiranje



Primer 1
Strojno učenje (machine learning)
Izbor spremenljivk (feature/variable selection)



Strojno učenje (machine learning)
Izbor spremenljivk (feature/variable selection)



Strojno učenje (machine learning)
Izbor spremenljivk (feature/variable selection)

https://htmlpreview.github.io/?https://github.com/NIB-SI/multiOmics-
integration/blob/main/_p_ADAPTOmics/_I_Desiree/_S_multiOmics/_A_multi
OmicsStat-R/scripts/03.1_FS-Phenomics-noninvasive.html

https://github.com/NIB-SI/multiOmics-
integration/blob/main/_p_ADAPTOmics/_I_Desiree/_S_multiOmics/_A_multi
Omics-FS-Py/scripts/Script_feature_selection.ipynb

https://htmlpreview.github.io/?https://github.com/NIB-SI/multiOmics-integration/blob/main/_p_ADAPTOmics/_I_Desiree/_S_multiOmics/_A_multiOmicsStat-R/scripts/03.1_FS-Phenomics-noninvasive.html
https://github.com/NIB-SI/multiOmics-integration/blob/main/_p_ADAPTOmics/_I_Desiree/_S_multiOmics/_A_multiOmics-FS-Py/scripts/Script_feature_selection.ipynb


Primer 2

Spletno strganje (Web Scraping)



Spletno strganje (Web Scraping)



https://github.com/NIB-SI/SPOZNAJ/blob/main/scripts/scrape-
R.ipynb

https://github.com/NIB-SI/SPOZNAJ/blob/main/scripts/scrape-Py.ipynb

Spletno strganje (Web Scraping)

https://github.com/NIB-SI/SPOZNAJ/blob/main/scripts/scrape-R.ipynb
https://github.com/NIB-SI/SPOZNAJ/blob/main/scripts/scrape-Py.ipynb
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